采购需求
一、项目概述
1、采购范围：利用华大Stereo-seq平台对质控合格的54例样本(18个0.5cm芯片，36个1cm芯片)进行转录组文库构建及高分辨率空间转录组测序服务。

2、服务期限：所有样本收到后60日历天内完成全部工作
3、服务地点：采购人指定地点

4、质量标准：满足采购人需求，达到国家及行业合格标准。

5、付款方式：合同签订后，收到所有数据报告后6个月内支付合同总价款的90%，剩余10%一年内付清（无息）。（注：如中标企业为中小微企业，参照《保障中小企业款项支付条例》付款。）
服务内容及要求（包括不限于）
▲1.检测平台：服务商需通过华大Stereo-seq平台0.5cm或1cm芯片方案进行操作，并基于DNBSEQ-T7测序仪（注：或相当于或性能参数优于DNBSEQ-T7测序仪的测序仪）进行测序。每个样本测序数据量需大于等于1000M raw reads，Q30＞80%，Bin200 MID中位数>7000。空间转录组测序捕获点直径<250nm，捕获点中心间距>400nm且<600nm；单张1cm芯片样本理论可检测面积不少于0.9平方厘米(提供承诺函）。
2.对OCT包埋的新鲜组织样本进行切片，检测得到RIN值和HE染色图，且HE染色图的组织切片不得出现明显撕裂，不得出现明显冰晶，在RIN>7的前提下，进行后续的透化实验和正式空间转录组实验。透化实验需摸索出最佳透化时间，每个样本均需提供透化实验数据及图片。

3.测序策略为双端测序PE100；测序量为大于等于1000M reads/样本，Q30＞80%；原始数据质控预处理软件：Stereo-seq官方软件Saw（注：或相当于或性能参数优于Stereo-seq官方软件Saw的软件）。所有空间转录组实验需含有目标区域。组织中的脂肪组织不能融化。

4.具有对人类或小鼠组织实施Stereo-seq的成功经验，需提供历史数据的分析报告，且对应案例的质控结果满足下述标准：总reads数>1000M reads；Uniquely Mapped Reads＞总reads数的60%；Bin200平均基因type数>4000；Bin200平均reads数＞150k。

5.基因定量分析：进行测序数据比对（细胞数目统计、reads基因组比对率等），细胞分割，图像配准，反卷积注释，组织区域识别，分割细胞核。对细胞分割图像进行调整，并提取调整后的表达矩阵，以cell bin GEF和GEM格式，或其它相似的格式，输出表达数据。

6.提供原始数据以及内容不少于Saw软件标准输出的输出文件，整合每个步骤生成分析报告，生成 JSON 格式的结果分析统计报告以及 HTML 网页版分析报告。分析报告包含不限于基因的空间表达分布、关键统计指标、测序饱和度图、聚类分析结果、以及图像处理信息。

▲7.样本检验合格后上机捕获，不超过10个工作日给出测序原始数据；交付原始数据后，不超过5个工作日给出满足需求的基本分析报告，3个月内保留原始数据且需按照采购人要求提供原始数据(提供承诺函）。

8.3年内免费提供生物信息技术支持服务。

9.服务商需提供所有原始实验记录（包括不限于透化实验、选择切片和正式实验），允许采购人到所在实验室进行现场选片。

10.采用云盘和移动硬盘交付原始数据；剩余样本免费返还，通过质控的样本免费保存6个月。

